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zacowarg zmienndgci genetycznej w popu- rzat, ich charakterystyce, mwosciach wyko-

lacji oraz analiza struktury genetycznej przy rzystania i sposobach doskonalenia, a gtéwnie
pomocy ré@nych metod i rénych wskanikdbw  ochrony. Dz¢ki zgodndci ze swiatowg baz
jest od dziescioleci jednym z waniejszych DAD-IS umaziwia dostp do wszystkich pro-
nurtéw bada biologicznych i zootechnicznych.  jektéw realizowanych w ramadwiatowej Stra-

Ze wzgkdu na ,Konwengj o renorod-  tegii Zachowania Zasobow Genetycznych Zwie-
nosci biologicznej”, podpisanw 1992 r. przez rzat Gospodarskich FAO (http://www. eaap. org/
167 krajow zrzeszonych w ONZ, naktagtajna  content/EFABIS.HTM).
te kraje obowjzek zachowania ghorodndci W 1999 r. rozpocgo w Polsce prace
biologicznej na swoim terytorium, tak na obsza-nad Krajowym Programem Ochrony Zasobow
rach chronionych, jak iaytkowanych rolniczo, Genetycznych Zwiert, ktérego celem nadgd-
wzrosto zainteresowanie monitorowaniem zmie-nym bylo zapewnienie zachowaniaznérodno-
nnasci genetycznej populaciji zwiegzdziko zy- sci genetycznej zwiert gospodarskich (Tom-
jacych oraz wielu populacji zwiegz hodowla-  czyk-Wrona, 2006). Polska, ¢etlac jednym
nych. Polska ratyfikowatagt Konwencg pod  z uczestnikdw projektu EFABIS, réwrigwo-
koniec 1995 r., wjczapc sk tym samym do rea- rzy krajowg baz danych, obejmgra wszystkie
lizacji Swiatowej Strategii Zachowania Zasobow rodzime rasy zwieet domowych.
Genetycznych Zwiert Gospodarskich, opra- Stworzenie baz rodowodowych catych
cowanej przez FAO (Tomczyk-Wrona, 2006).  populacji zwierat, zasiedlagjcych dane teryto-
W 2002 r. EAAP (European Association rium, np. kraj czy region, umbtwi monitoro-

for Animal Production) rozpogta realizacg  wanie poziomu spokrewnieoraz nasilenia in-
projektu unijnego, mafego na celu stworzenie bredu, efektywnej liczebigoi populacji i innych
zintegrowanego systemu baz danych dla potrzekvskaznikéw, takich jak np. efektywna liczba

monitorowania zmienrigi genetycznej wszyst- zatazycieli i przodkow (Kania-Gierdziewicz,
kich gatunkow zwiergg domowych w Europie. 2006, 2008).
Projekt nosi nazew EFABIS (European Farm Populacje zwierg domowych, stano-

Animal Biodiversity Information System), wigce zasoby genetyczne danego kraju, amaj
atworzona baza zasobéw genetycznych marzewanie mah liczebna¢, tak wigc kontrolo-
uwzgkdniat specyfik wymaga krajow euro- wanie w nich zmienri@i genetycznej ma klu-
pejskich oraz by zgodna ze standardefwia-  czowe znaczenie dla zachowania icknarod-
towego systemu informacyjnego FAO (Global nosci genetycznej. Celem pracy byto przeanali-
Information System DAD-IS). Baza ta je8D-  zowanie najnowszych opracoiwolskich i za-
diem informacji o zasobach genetycznych zwie-granicznych, ktére dotyczyly monitorowania
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zmienndci genetycznej populacji przy pomocy

W przypadku wszystkich omdéwionych

wskaznikow, szacowanych w oparciu o informa- wskaznikow bardzo wana jest jednak jake

cje rodowodows oraz ochrony zasobow gene-

tycznych zwiergt domowych.

Inbred i spokrewnienie

Klasyczne monitorowanie zmienst
genetycznej populacjichlzie oznaczaszacowa-
nie r&nych wskanikow za pomog analizy ro-
dowodowej. Okrdane @ przede wszystkim

rodowodow, mierzona stopniem ich wypetnienia
(kompletndci). Im petniejsze &da rodowody,
tym wieksza ledzie dokladnét oszacowa tych
wskaznikow.

Wzrost zinbredowania, notowany w osta-
tnich latach w wielu populacjach zwigtzlomo-
wych i zwihzane z tym niekorzystne zmiany
w ich kondycji zdrowotnej i produkcji stalyesi
waznym problemem, szczegdlnie dla matych po-
pulacji gatunkéw czy ras zwigsizhodowlanych,

wspotczynniki spokrewnienia i inbredu, a na tej zagrazonych wygingciem. Ze wzgjdu na projekt

podstawie analizowany jest rowaievptyw in-
bredu na réne wskaniki kondycji osobnikdw
(np. zdrowotnéc, ptodnaé) i catasci populacii.

FAO, dotycacy ochrony zagrmnych populacii,
problem ten nabral w ostatnim dziggoleciu
dwego znaczenia.

Oprécz szacowania inbredu, analiza rodowodo-

wa sty rowniez do okrélania innych wskani-
kow zmienndci genetycznej populacii, np. efek-
tywnej liczby zataycieli i/lub efektywnej liczby
przodkéw, w powjzaniu z poszukiwaniem naj-

Bydto

Przeghd bada, dotyczcych analizy
struktury genetycznej populacji, naédoby roz-
pocz¢ od najpopularniejszego gatunku zwigrz

lepszych metod selekcji i kojarzenia osobnikbwhodowlanych, tzn. bydia domowego. Wagi

w obrebie populacii.
Wartasci srednich wspoétczynnikow spo-
krewnienia i inbredu w populacjsdzwiercie-

ostatnich dziesgtiu lat powstata znaczna §©
prac, w ktorych szacowano ae wskaniki
zmienndci genetycznej u tego gatunku. Na

dleniem pracy hodowlanej, prowadzonej przezprzyktad, Roughsedge i in. (1999) badali inbred

hodowcéw, a w szczegoélém stosowanych

brytyjskiego bydta holsziisko-fryzyjskiego,

przez nich metod doboru par rodzicielskich. Wy- stwierdzagc w latach 1987-1997 prawie gtat

sokie wartéci tych parametrow oznaczajze
dobieragc pary rodzicielskie,gczono zwiergta
spokrewnione ze sa@b czyli korzystano z tej
samej puli genoéw. W skali populacji waa jest
czestas¢ takich kojarzé; im wyzsze lgda spo-
krewnienie i inbred w populacji, tym wgej
osobnikéw ledzie miato w swoich rodowodach
tych samych (wspdlnych) przodkow.

Wartcsci efektywnej liczby zatgycieli
i efektywnej liczby przodkéw naky natomiast
interpretowa w odwrotny sposéb aiwczeniej

omawiane wspétczynniki inbredu i spokrewnie-

nia. Niskie wartéci efektywnej liczby zatoy-
cieli i przodkdéw oznaczajzawezenie puli gene-
tycznej populacji, co dulzie skutkowa znacz-

wartas¢ inbredu w tej populacji, wynoses oko-

lo 0,5%. Z drugiej strony, VanRaden i Smith
(1999) szacowali inbred u buhajéw oraz ich c6-
rek peciu amerykaskich ras bydla mlecznego,
prognozugc w kolejnych latach znaczny wzrost
inbredu —$rednio od okoto 3,5 do prawie 5% —
u buhajéw i ich przyszlego potomstwa. Van
Doormaal (1999, 2000), analizajpoziom inbredu

w kanadyjskich populacjach bydta, w tym najlicz-
niejszej rasy holsziygkiej, zaobserwowat w latach
1988-1998 u wkszaci z nich wzrost poziomu
zinbredowania o okoto 0,26%. TakNomura i in.
(2001), analizyic zmiany inbredu u bydta japeo
skiego czarnego, stwierdzili znaczny wzrost zin-
bredowania kolejnych pokale— z4,7 do 5,4%

nym wzrostem spokrewnienia oraz zinbredowa-oraz zmniejszanie gefektywnej liczebnai popu-

nia zwierat. Wysokie wartéci efektywnej licz-
by zalaycieli i przodkéw Ilgda natomiast

wskaznikiem dobrej kondycji genetycznej bada-

nej populacji, czyli posiadania przezarodpo-
wiednio szerokiej puli genéw, przy ktor&jed-
nie wspoétczynniki spokrewnienia i inbrededa
przyjmowaty niskie wartci.

iej

lacji z powodu aytkowania w rozrodzie niewiel-
kiej liczby najlepszych buhajow.

Problem kontroli inbredu oraz skutkéw
braku u bydla, szczegdllnie holsrtko-
fryzyjskiego, poruszali w swoich artykutach
McDaniel (2001), Strabel (2001) i Weigel (2001).
Rowniez Bichard (2002) omawiat niekorzystne
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zmiany, prowadagce u wielu ras bydta do wzrostu dla rasy Alentejana. Wspomniani autorzy osza-
zinbredowania oraz do zmniejszenia efektywnejcowali roczny wzrost inbredu w calej populacii
liczebndci populacji, zwgzanego m.in. z wpro- tego bydta na 0,33%, a dla eelurodzonych
wadzeniem nowych biotechnik rozrodu. w latach 2000-2003 nawet na ponad 8%, przy
Jagusiak i Ptak (2003) szacowali inbred czym & okoto 80% cigdt byto zinbredowanych.
populacji bydta czarno-biatego w Polsce, stwier-Martinez i in. (2008) zajmowali gianaliz zin-
dzapc w okresie ponad 20 lat (1978-1999) statybredowania bydta kreolskiego w Kolumbii.
wzrost zinbredowania zaréwno buhajow (do Stwierdzili oni,ze u trzech z czterech badanych
0,57%), jak i krow (do 0,41%). Kearney i in. ras od 20 do ponad 30% zwigtrdyto zinbre-
(2004) badali tempo wzrostu inbredu u bydtadowanych, przy czym u wszystkich ras zaobser-
mlecznego w Wielkiej Brytanii, stwierdz@j = wowali znaczny, sigajacy ponad 20%, odsetek
znaczny wzrost tego wsk@ika, wynosgcy  osobnikéw o wartéciach inbredu ponad 6,25%.
0,17% na rok w latach 1995-2000, podczas gdy Sgrensen i in. (2008) prébowali znale
we wczdniejszych okresach wzrost ten byt bli- dla mlecznego bydia dskiego obiektywny
ski zera. Ci sami autorzy oddiiesie¢ pozytywnie  wskaznik, stuzacy do oceny skutkéw stosowania
do maliwosci wykorzystania metody selekcji, selekcji, majcej na celu optymalizagjwktadow
ktéra miataby za zadanie optymalizawaoziom  genotypow rodzicielskich w pel genetycza
zinbredowania w brytyjskiej populacji bydla nastpnego pokolenia, tak aby wzrost inbredu
mlecznego. byt mazliwie najmniejszy. Analizowali oni row-
W Polsce, inbred i spokrewnienie dla niez pod tym lgtem wptyw btdnej czy niepeinej
populacji buhajow czarno-biatych, urodzonych informacji rodowodowej na doktadébd wspo-
w latach 1971-2000, szacowata Kania-Gier-mnianego wskaika, stwierdzajc znaczne
dziewicz (2005), otrzymag sredni jego war-  zwigkszenie jego doktaddoi po uzupetnieniu
tos¢ w wysokdaci okoto 0,3%, a spokrewnienia rodowoddéw zwierat.
od 0,45 do 0,68% w kolejnych rocznikach. W badaniach struktury genetycznej po-
Sgrensen i in. (2005) w populacjiftikiego by-  pulacji bydta rasy American Red Angus, ktore
dia holsztyiskiego stwierdzili trend wzrostowy mialy miejsce w okresie od 1960 do 2005 r.,
zinbredowania, wynogzy od 0,74% w latach Marquez i in. (2010) otrzymali wyniki, sugeru-
1983-1992 do 1,03% w pdiejszym okresie. jace pocatkowy systematyczny spadek waitd
Z kolei, Cleveland i in. (2005) badali inbred sredniego zinbredowania w populacjy do roku
u amerykaskiego bydta rasy Hereford w XX w., 1975, spowodowany importem zwigtzi do-
ktory dla zwierat urodzonych w latach 1990— puszczeniem do rejestracji osobnikéw uszlachet-
2001 wynitéskrednio okoto 10%. nionych oraz heterozygot o umaszczeniu czar-
Hammami i in. (2007) szacowali spo- nym. W nasipnych latach zanotowali nieznaczny
krewnienie i inbred dwoch populacji bydta wzrost wartéci inbredu w badanej populacii.
holsztyiskiego, hodowanych w Luksemburgu
I Tunezji, otrzymuyc wzrost inbredu od okoto Trzoda chlewna
1% w 1990 r. do ponad 3% w 2000 w populaciji Problem inbredu u edych rasswin nie
tunezyjskiej oraz od 0,5 do ponad 2% w popula-byt ostatnio tak popularny jak u bydfa. b#oto
cji luksemburskiej w tym samym czasie, przy by¢ po czsci spowodowane faktenig znaczna
czym spokrewnienie obu populacji w 2000 r. czs¢ elitarnej hodowli trzody chlewnej pozosta-
bylo wysokie i wynosito ponad 2%. Mc Parland je w gestii wielkichswiatowych koncerndéw ho-
i in. (2007) réwnie zanotowali wzrost inbredu dowlanych, takich, jak np. holenderskie
u ras Hereford, simentalskiej i holszko-fryzyj- NUTRECO, w ktorych interesie bymaze nie
skiej, odpowiednio o 0,13, 0,06 i 0,10% wigti  lezy upowszechnianie tego typu badanawet
ostatnich dziestiu lat (1994-2004), podczas gdy jesli sa prowadzone w ich swodkach badaw-
u pozostatych badanych przez nich w tym czasiezych (informacja ustna, 2001).
ras warté¢ inbredu byta mniej veicej stata. W Bawarii, w ramach programu hodow-
Zagadnieniem wielkai zinbredowania lanego dla rasy Pietrain, zajmowalk gednak
zajmowali s¢ rowniez Carolino i Gama (2008) tym zagadnieniem Habier i in. (2009). Autorzy
u zagraonego wygingciem portugalskiego by- ci analizowali efektywa liczebnd¢ populacii tej
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rasy stwierdzai, ze byta ona wysoka, poniewa (2008), byt brak jakiegokolwiek programu wy-
dwza liczba knuréw, dospna w sztucznym una- miany reproduktoréw mizy stadami, co ozna-
sienianiu, byta kojarzona z mniejskiczba loch  czato korzystanie tylko z trykéw wyhodowanych
niz w przypadku knuréw krgicych naturalnie. we whlasnym stadzie.

Welsh i in. (2010) szacowali w USA Analiza poziomu inbredu owiec wtoskiej
w latach 1986-2006rednie spokrewnienie, in- rasy Ripollesa, przeprowadzona przez Casellas
bred oraz efektywn liczebnd¢ populacji dla iin. (2009), wykazata staty jego wzrost na prze-
pieciu ras swin: Berkshire, Duroc, Hampshire, strzeni 15 lat (1991-2005), od nieco ponad 2%
Landrace i Yorkshire, w ramach programow na pocatku tego okresu do okoto 8,5% w 2005 r.
ochrony mato licznych ras zwiestzdomowych, Li i in. (2009) szacowali inbred i spo-
jako ewentualnych rezerw genetycznych. Stwierkrewnienie dla populaciji owcy ffskiej w Fin-
dzili znaczny poziom zinbredowania u najmniej landii, obserwujc staty wzrost inbredu, zaréwno
licznej rasy Berkshire, gjajacy prawie 8%, jak dla wszystkich badanych zwietz jak i dla po-
rowniez das¢ wysokie spokrewnienie &0d naj-  pulacji aktywnej, przy czym najwgza warté¢
lepszych knuréw tej rasy, wynege érednio  inbredu wynosita w obu przypadkach prawie 3%
ponad 13%. U pozostatych ras, badanych przew 2004 r. Stwierdzili take, ze najbardziej spo-
wspomnianych autoréw, poziom zinbredowaniakrewnione mgdzy soly byly tryki (1,67%),
wynosit srednio od 3 do 5%, a spokrewnienia od znacznie mniej — owce i owce z trykami, odpo-
8 do niecatych 13%. Wobec przytoczonych wy-wiednio 1,45 i 1,46%, co byto zjawiskiem pozy-
nikobw, wspomniani autorzy sugegupotrzele  tywnym ze wzgldu na zachowanie zmienstd
statego monitorowania wzrostu inbredu u bada-genetycznej tej rasy (Li i in. 2009).
nych rasswin oraz konieczn& opracowania Whyniki bada zinbredowania owiec rasy
takiej strategii selekcji i kojardedla poszcze- Dormer w stadzie Elsenburg w RPA, kt6re pro-
golnych ras, aby wzrost zinbredowania w nichwadzili Van Wyk i in. (2009), wykazatgredni

byt jak najmniejszy (Welsh i in., 2010). poziom inbredu w tym stadzie w wysckd
16%, przy czym odpowiednie watd wynosity
Owce 14% dla owiec i 16% dla trykow.

Badaniami poziomu inbredu w hodowli
zwierzat objeto w ostatnich latach tak owce. Konie

Norberg i Sgrensen (2007) analizowali zinbre- Duza grupa prac dotyczyta zmierito
dowanie trzech ras owiec eshych, hodowa- genetycznej rinych ras koni i innych gatunkow
nych w Danii — Texel, Shropshire i Oxford koniowatych. Cunningham i in. (2001) oceniali

Down. Zaobserwowali oni wzrost spokrewnienia spokrewnienie oraz inbred w populacji koni pel-
i inbredu we wszystkich badanych rasach w wy-nej krwi angielskiej, otrzymygg 13% inbredu
sokaci okoto 1% na pokolenie w latach 1996- dla wszystkich koni tej rasy, urodzonych w la-
2004, przy czym dla jaggtiurodzonych w 2004 tach 1987-1996, a dla 211 zwigt;zdla ktérych
r. wartg¢ inbredu wahata si od okoto 6% dostpne byty wyniki analizy molekularnej, oko-
u Texela do ponad 10% u rasy Shropshire. lo 14%. Zechner i in. (2002) analizowali inbred
Kuehn i in. (2008) badali efektyw&®d  koni lipicanskich z dmiu europejskich stadnin.
roznych schematéw kojarzeu owiec w odnie- Otrzymali onisrednie wartéci inbredu w grani-
sieniu do spowolnienia wzrostu inbredu u po-cach od prawie 11 do nieco ponad 2% w Zzale
tomstwa, przy réwnoczesnym zakszeniu po- nosci od gebokasci badanych rodowodéw.
stepu genetycznego. Stwierdzili onte najko- W badaniach, ktére prowadzili giek
rzystniejsze ze wzglu na powolny wzrost in- i Jagusiak (2003), szacowanie inbredu koni zimno-
bredu i maliwie szybki pos¢p genetyczny &  krwistych, hodowanych w stadninie Nowe Janko-
przypadki, w ktérych hodowca wykorzystuje wice, wykazato prawie 2% zinbredowania u poto-
tryki, pochodace z zewntrz i uwytkowane wy klaczy stadnych, a nieco wsz wartc¢, okoto
W sztucznym unasienianiu orazefziowo po-  2,5%, dla okoto potowy ogieréw czotowych.
chodzce z wlasnego stada, zgodnie z ustalonym Glazewska (2004) badata poziom inbredu
schematem wymiany reproduktorow. Najmnieju polskich koni arabskich, stwierdzej ze od
korzystnym ukfadem, wedtug Kuehn i in. czaséw powojennych zinbredowanie wykazywato
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tendeng} wzrostovg — odsrednio okoto 4 do po- w Niemczech, otrzymygg wzrostéredniego spo-
nad 6%. Z kolei, Glaewska i Jezierski (2004) ana- krewnienia w latach 1990-2002 o 0,5%sred-

lizowali zmianysredniego inbredu i spokrewnienia niego inbredu o 0,4%.

u polskich koni arabskich, obsengoijod 1948 do

1997 r. staly wzrost ich spokrewnienia od okoto 4Psy

do 7,5%, a inbredu od ponad 3 do 5,3%. Obiektem bad&nad struktus genetycz-

Valera i in. (2005) szacowali inbred na populacji byty rownie w ostatnim dziestio-

i spokrewnienie dla populacji koni andaluzyj- leciu niektére rasy pséw. W odniesieniu do tego
skich, hodowanych w Hiszpanii. Stwierdzili oni gatunku jest to gboko uzasadnione ze wedu
zinbredowanie ponad 93% zwigtzw badanej na konieczn& ochrony zasobow genetycznych,
populaciji, przy sredniej wartéci inbredu dla szczegdlnie ras mniej popularnych i co za tym
nich, wynos3cej ponad 9% w porownaniu do idzie mniej licznych. Naley tu wymient prae
odpowiedniej wartéci dla wszystkich zwiekg, Cole i in. (2004), ktérzy badali trendy inbredu
wynoszcej prawie 8,5%. Analiza #dorodngci owczarkow niemieckich i labrador retrieveréw,
genetycznej, zagronej wygineciem populacji  wykorzystywanych w USA jako przewodnicy
ostow rasy katahaskiej, ktog prowadziliGutiér-  0s6b niewidomych. Zaobserwowali oni wzrost
rezi in. (2005), wykazatdredng wartas¢ inbre-  inbredu u obu ras, przy czym wsze jego war-
du w wysokdci 3,36% dla wszystkich zwiegz  tosci, siegajace 25%, wysfpowaty u owczarkdw

a dla zinbredowanych ponad 12,5%. niemieckich; u labradoréw stwierdzili natomiast

Royo i in. (2007) zajmowali sianalizz  wolniejszy wzrost tego wskaika i nzsz jego
zmienndci genetycznej zagionej wyging- — wartas¢, wynosaca 15%.
ciem hiszpaskiej populacji karych kucéw Glazewska (2008) szacowata inbred nie-
Asturcon. Autorzy ci otrzymakrednig wartas¢ licznej populacji ogara polskiego. Zanotowata
okoto 5% inbredu dla catej populacji, a spo-ona dla tej rasy znaczny wzrost inbredu — od
krewnienia ponad 9%. nieco ponad 7 do 37% w latach 1960-2004.

Na podstawie badania historii powstania Obszerne badania, obejmcg 61 ra-
populacji hiszpaskich koni arabskich i ras od nych ras pséw hodowanych we Francji, prze-
niej wywodzcych sé oraz jej zmienn&i gene-  prowadzili Leroy i in. (2009). Analizowali oni
tycznej poprzez szacowanie inbredu i spokrew<redni inbred u psow, otrzynmyg wartagci od
nienia, Cervantes i in. (2008) stwierdzili staty 0,2 do prawie 9% w zataosci od rasy. Wnio-
wzrost wartéci srednich wspotczynnikdéw spo- skowali, ze hodowcy trzech z 61 ras pséw, mia-
krewnienia i inbredu w ggu ponad 100 lat ho- nowicie Berger des Pyrénées, Braque Saint-
dowli, przy czym wartéci ich najszybciej rosty Germain i bullterier, powinni zwré€iszczegol-

w ostatnim dziesgcioleciu (1995-2004). ng uwag na utrzymanie rimorodndci gene-

Hamann i Distl (2008), zajmag si ba-  tycznej tych populacji ze wzgdu na znaczne
daniem zmienngei genetycznej u koni hanower- zinbredowanie zwiegt.
skich, oszacowakredni inbred u tej rasy na po-
ziomie 1,33%, przy czym u ogieréw byt onzni
szy Grednio 1,19%) i u klaczy (1,29%). Efektywna liczba zatazycieli i przodkow

Oszacowany przez Thirstrup i in. (2008)
inbred koni, nalgacych do trzech diskich ras: Bydto
fryderyksbordzkiej, jutlandzkiej i knabstrupp, Wielu badaczy, tate wspomnianych
wynosit odpowiednio 4, 6 i 3%. Avdi i Banos wczeniej, szacowato efektywanliczbe zatazy-
(2008), badajc zagraomng wyginigciem popula- cieli i przodkéw dla réanych populacji bydta.
cje kucéw Skyros w Grecji, otrzymali wakai Bus i Kania-Gierdziewicz (2000) zajmowaliesi
inbredu wynosgce srednio 11%, przy waha- analizy udzialéw zataycieli i przodkéw w popu-
niach od ponad 2 do 25% dla poszczegolnycHacji bydta polskiego czerwonego, stwierdgaj
zwierzt. Z kolei Bémcke i Gengler (2009) sza- znaczni liczbe zatazycieli, nalezgcych do ras
cowali spokrewnienie dla kucéw Skyros, ktore Angler i duaskiej czerwonej.
wahato s¢ od 0 do 50%. Teegen i in. (2009) ba- Maltecca i in. (2002) wyznaczyli udziaty
dali spokrewnienie i inbred dla koni tralekich  zatazycieli, pochodzacych z rénych krajéw,
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u bydta holsztiiskiego z Francji, Niemiec, Marquez iin. (2010), uzyskag wysok wartas¢

Wioch i Holandii stwierdzaic, ze w kadej efektywnej liczby zatgycieli, wynosacg 649,

z wymienionych populacji najwksz liczbe  przy catkowitej liczbie zatpycieli, wynosacej

stanowili zalayciele pochodzenia ameryka ponad 40 tysicy, co jest potwierdzeniem posze-

skiego i kanadyjskiego. Podobne wyniki, odno-rzenia bazy genetycznej badanej rasy.

szce s¢ do pochodzenia zatgcieli, otrzymata

tez Kania-Gierdziewicz (2003) w polskiej popu- Konie

lacji buhajow czarno-biatych. Byli réwniez badacze, ktérzy szacowali,
Hammami i in. (2007) oszacowali efek- oprécz spokrewnienia i inbredu, inne parametry

tywng liczbe zalaycieli i efektywry liczbe  struktury genetycznej populacji koniowatych. Gla-

przodkéw u bydta holszfigkiego z Luksembur- zewska (2000) okétita liczbe zalazycieli

ga i Tunezji, ktére od 1990 do 2000 r. w obydwuw populacji wspétczaie zyjacych klaczy arab-

badanych krajach wykazywaly tendengpad- skich w Polsce, stwierdzgj, ze 91 osobnikdéw wy-

kowa. Wynosity one w roku 2000 odpowiednio stpowato we wszystkich badanych rodowodach,

295 i 44 dla Luksemburga oraz 112 i 22 dla Tu-a kolejnych 43 w rodowodach co najmniej 200

nezji. Wyznaczyli take ranking udzialtdw naj- klaczy, natomiast udzialy 54 zaieieli obejmo-

czgéciej wysepujacych przodkéw, wspoélnych waly okoto 84% zmienrigi badanej populacii.

dla obu badanych populacji stwierdggjze byty Cunningham i in. (2001) oceniali udzia-
to przewanie buhaje pochodzenia poéinocnoa-ty zalozycieli w populacji koni petnej krwi an-
merykaiskiego. gielskiej, otrzymujc efektywny ich liczbe rowng

Mc Parland i in. (2007) szacowali efek- 28,15, przy ogdlnej liczbie zatgcieli dla tej
tywna liczbe zalazycieli oraz efektywn liczbe rasy, wynoszcej 158.
przodkéw dla populacji bydta gsnego i mlecz- Analiza efektywnej liczby zakycieli
nego w Irlandii oraz okélili trendy w srednim i efektywnej liczby przodkow u koni lipica
zinbredowaniu u tego bydta. Wspomniani autorzyskich z é@miu europejskich stadnin, ktpmpro-
stwierdzili, ze obebie kazdej z badanych ras ponad wadzili Zechner i in. (2002), wykazataednie
potowa osobnikow byta zinbredowana, jednak —wartcsci, wynosace odpowiednio 48,2 i 26,2.
jak wykazaly stosunkowo wysokie waitd efek- — Glazewska i Jezierski (2004), badajw polskiej
tywnej liczby zataycieli i przodkéw — poziom populaciji koni arabskich wktady poszczegoinych
zinbredowania wszystkich badanych ras byt niski. zatazycieli stwierdzili, ze ich liczba wahata si
Efektywry liczbe zatazycieli i przodkow — w zaleznosci od okresu czasu od 191 do 206.
oraz efektywn liczebna¢ populacii dla portugal- Dla populacji koni andaluzyjskich, ho-
skiego bydta rasy Alentejana szacowali révznie dowanych w Hiszpanii, Valera i in. (2005) sza-
Carolino i Gama (2008). Ze wzglu na wysoki  cowali efektywn liczbe zatazycieli i efektywry
poziom zinbredowania, efektywna liczeba@o-  liczbe przodkéw — w wysokéxi 39,6 i 16,5, przy
pulacji, a take efektywna liczba zahycieli czym 50% udziatow w puli genéw badanej po-
i przodkéw u badanej rasy bydta przyjmowata pulacji wniosto tylko 6 przodkdw.
niskie wartdci, swiadczce o zmniejszaniu i Gutiérrez i in. (2005), analizag rézno-
zmienndci genetycznej w tej populaciji oraz ko- rodncgé¢ genetycza zagraonej wygingciem
nieczndci podgcia ochrony rasy. populacji ostéw rasy katabskiej otrzymali nisk
Martinez i in. (2008) badali udzialy za- wartas¢ efektywnej liczby przodkow, wynosz
lozycieli i przodkéw, szacgp ich efektywm 27, przy czym 11 przodkéw obejmowalo 50%
liczbe dla czterech ras bydta kreolskiego w Ko- zmienndci genetycznej catej populacji ostow.
lumbii. U wszystkich badanych ras liczba przod- Z kolei, Royo i in. (2007), zajmag sk
kow, ktérych udziaty obejmowaly 50% zmien- analizz zmienndci genetycznej zagponej wy-
nosci populacji, byta niewielka i wynosita od 8 ginieciem hiszpaskiej populacji karych kucéw
do 22, caéwiadczy 0 znacznym zmniejszanig si  Asturcon, otrzymali efektywn liczbe ich zato-
zmienndci genetycznej tych populacji i ko- zycieli w wysokdaci okoto 18, a efektywsnlicz-
nieczndci wdrozenia ich ochrony. be przodkow rowg 13, przy czym w 50% puli
Udzialy zataycieli w populacji bydta genow populacji kucéw tylko 6 przodkéw miato
American Red Angus analizowali natomiast swoje udziaty.
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Cervantes i in. (2008) badali histpfpo-
wstania populacji hiszpakich koni arabskich
iras od niej pochodeych oraz jej zmienrid
genetycznp. Stwierdzili oni,ze efektywna liczba
zalazycieli i efektywna liczba przodkéw dla po-
pulacji hiszpaskich koni arabskich, urodzonych

wspoétczesnych koni trakekich, otrzymujc
ponad 22% udzialu gendéw petnej krwi angiel-
skiej oraz okoto 12% potkrwi anglo-arabskiej.
Kwiecinska i Purzyc (2009) zajmowaty
sie analiz udziatow zataycieli w populacji koni
huculskich stwierdzag, ze konie urodzone

w ostatnich 10 latach, wynosita 327 i 311 dlaw latach 1999-2003 pochodzity od 112 zgto

zbioru, obejmujcego tylko dagrag oraz 87 i 41
dla zbioru uzupetnionego o kilka pokalesstecz.
Dla pozostalych ras, tzn. anglo-arabdéw i higzpa

cieli, przy czym tylko 23 z nich miato ponad 1%
udziaty w puli genéw badanej populaciji.

skich koni sportowych, urodzonych w ostatnich Trzoda chlewna

11-12 latach, autorzy ci otrzymali waito efek-
tywnej liczby zataycieli i przodkéw odpowied-
nio: 433 i 241 dla zbioru obejmgego tylko da-

Jedynymi, ktorzy szacowali dodatkowe
wskazniki - struktury genetycznej dla populacii
trzody chlewnej byli Welsh i in. (2010). Otrzyma-

ng rag oraz 210 i 98 dla zbioru uzupetnionego li oni najnizsz efektywry liczebnagé¢ populaci,
o0 anglo-arabow, a dla koni sportowych: 762 i 736wynoszca nieco ponad 74, dla rasy Landrace;

dla zbioru obejmujcego tylko das rag oraz 602
i 436 dla zbioru uzupetionego o kilka pokole
wstecz. Zmniejszanie esiwartagsci efektywnej
liczby zatazycieli i przodkéw po dodaniu kilku
pokolen swiadczyto o istnieniu wspélnych korze-
ni tych ras (Cervantes i in., 2008).

Badania zmiennwi genetycznej koni

rasa Berkshire znalaztagsna drugim miejscu

z wartccia efektywnej liczebnéci populacji wy-
noszca ponad 77, a u pozostatych ras odpowied-
nie wartdci wahaty s¢ od 109 do ponad 113.

Psy
Kilku badaczy zajmowato sitez szaco-

hanowerskich, ktére prowadzili Hamann i Distl waniem efektywnej liczby zatgcieli i przodkow

(2008), daty wartéci efektywnej liczby zatoy-

dla r&nych ras pséw. Cole i in. (2004) badali

cieli — odpowiednio okoto 245 dla wszystkich w USA wielkas¢ tych wskanikéw dla owczar-

zwierzt, 364 dla ogierow i 249 dla klaczy.

Efektywna liczba przodkow tej rasy byta nato-

miast réwna okoto 78 dla wszystkich zwiglrz

kéw niemieckich i labrador retrieverow, s
cych jako przewodnicy os6b niewidomych. Efek-
tywna liczba zalgycieli i efektywna liczba

oraz okoto 112 i 81, odpowiednio dla ogierow przodkoéw dla owczarkéw niemieckich wyniosta

i klaczy. Ci sami autorzy stwierdzili zeze naj-

wiekszy udziat, okoto 50% w tworzeniu puli ge-

odpowiednio okoto 35 i 25, a dla labradoréw oko-
lo 25 i 30, coswiadczyto wedtug autoréw o sta-

néw wspéitczesnej populacji koni hanowerskichtym doptywie genéw do obu ras.

miaty konie tej rasy. Znagey wpltyw mialy te,

Glazewska (2008) szacowata udzialy zato-

wedlug wspomnianych autoréw, konie petnejzycieli i przodkéw w nielicznej populacji ogara
krwi angielskiej z udzialem okoto 40% gendw polskiego w latach 1960-2004. Warbefektyw-

oraz rasy: trakeska z okoto 8% udziatu gendw,

nej liczby zataycieli w populacji ogara byly niskie

holsztyiska (od 2 do ponad 5%) i arabska (okotoi wynosity od 4 na poctku badanego okresu do

3%). Najmniejszy wplyw wywarta rasa olden-

burska, majc ponizej 1% udziatlu gendéw (Ha-
mann i Distl, 2008).

Teegen i in. (2009) zajmowaliesisza-
cowaniem efektywnej liczebtoi populacji koni
trakenskich ze wzgjdu na zmniejszags Ssi¢
ostatnio liczebn& populacji i ewentualne za-
grozenie jej istnienia. Wartg efektywnej li-
czebndci populacji wyniosta w latach 1990—
2002 okoto 100, co okazatogsivartascia mniej-
sz niz notowane dla wczeiejszego okresu

14 w p@&niejszym czasie, przy czym od 2 do 6 za-
lozycieli wysepowato w 50% rodowodow.

W badaniach, obejmagych 61 régnych
ras psow hodowanych we Francji, Leroy i in.
(2009) oszacowali efektywnliczbe zatazycieli,
ktore wahaly si w granicach od 10 do 656 oraz
efektywry liczbe przodkéow — od 9 do 209, za-
leznie od rasy.

Kroliki
Jedno opracowanie dotyczylo badania

przez wspomnianych autorow ponad 200. Okrezmienndci genetycznej i struktury genetycznej

$lili oni tez udziat innych ras w puli genéw

populacji krélikbw syntetycznie wytworzonej

Prace przegl gdowe

113



J. Kania-Gierdziewicz

rasy panaskiej biatej. Nagy i in. (2010) badali mleka o 19,68 kg, a wydajéb biatka i ttuszczu
ich spokrewnienie i inbred, a tak szacowali w mleku o 0,96 kg i 0,69 kg. Jednoéaie, ob-
efektywry liczbe zatazycieli i przodkow. Otrzy-  nizat warté¢ indeksu ekonomicznego o ponad 6
mali oni u krolikow tej rasy w latach 1992—-2007 € na 1% wzrostu inbredu. Autorzy ci zaobser-
sukcesywny wzrost zinbredowania — do ponadwowali nieznaczny wptyw inbredu na cechy po-
5,5% i spokrewnienia — do okoto 5%. Zanotowa-krojowe oraz zwjkszenie podatrigi zinbredo-
li tez konsekwentny spadek efektywnej liczby wanych kréw na mastitis, mimae ze wzrostem
zalazycieli z okoto 120 do okoto 30, a efektyw- inbredu o 1% wart& SCS rosta u niclirednio
nej liczby przodkéw z okoto 120 do niecatych tylko o 0,005 punktu.
25 w wymienionym okresie. Wplywem poziomu zinbredowania na
dlugowieczné¢ u kanadyjskiego bydta mleczne-
go ras Jersey, Ayrshire i holsaskiej zajmowali

Negatywne skutki inbredu sig Sewalem i in. (2006), stwierdzaj ze we
wszystkich trzech populacjach wzrost poziomu
Bydto zinbredowania krow poggat za sobp wzrost

Wielu autorow badato rownteskutki,  prawdopodobigstwa wybrakowania ich ze stada.
jakie wywoluje wzrost zinbredowania osobni- Takze Gulisija i in. (2007) badali wptyw zinbre-
kow w populacji. Literatura najeciej dotyczy  dowania na wydajrié mleka oraz biatka i tlusz-
hodowli bydta. Cassell i in. (2003) badali wptyw czu w mleku u amerykakich kréw rasy Jersey.
wypetnienia (kompletniei) rodowodow amery-  Stwierdzili oni spadek wydajdoi mleka i jego
kanskiego bydta holsziiskiego i Jersey na do- skladnikéw przy wzrécie inbredu. Sgrensen i in.
ktadna¢ oszacowa inbredu oraz wplyw pozio- (2006) szacowali wptyw inbredu na zdrowai®o
mu zinbredowania na parametry rozrodu i wy-wymienia u bydfa holszfiskiego w Danii, ob-
dajna¢ mleczry u wspomnianych ras. Zaobser- serwupc, ze wzrost zinbredowania kréw z 2 do
wowali oni, ze zwikszenie ildci informacji, 5% spowodowat zwkszenie podatrigi tych
dostpnych w rodowodach powoduje wzrost do- ostatnich na mastitis i wzrost liczby komoérek so-
ktadngci oszacowania inbredu. Wspomniani matycznych (SCC) w ich mleku.
autorzy stwierdzili spadek wydajfm mleka Badania, ktére prowadzili VanRaden
00,06 do 0,12 kg u bydla holsagkiego i Miller (2006), dotyczce wptywu m.in. inbredu
i 0 0,08 kg u rasy Jersey oraz nieznaczne wydtuna straty cielt, spowodowane poronieniami do
zenie liczby dni do pierwszego krycia u obu ras,70. dnia cizy u bydta, wykazatyze wspéiczyn-
Zwigzane z poziomem inbredu. nik regresji liniowej tej cechy wynosit -0,0096%

Badania Adamec i in. (2006) dotyczyly na 1% inbredu cietia. Wplywem inbredu na
wptywu inbredu na trudne ocielenia i martwe cechy produkcyjne zajmowali ¢sitez Croquet
urodzenia u bydta holszigkiego w USA. Auto- iin. (2007), ktérzy u belgijskiego bydta holsz-
rzy ci stwierdzili najwgkszy wzrost prawdopo- tynskiego odnotowali nieznaczne straty w pro-
dobieastwa trudnego porodu u krowy pierwiastki dukcji mleka, biatka i ttuszczu w pierwszej lak-
rodzcej buhajka, wynoszy 0,42% na 1% tacji u krow, zwijzane ze wzrostem inbredu.
wzrostu inbredu. U pierwiastek ragz/ch cie- Badania z tego zakresu prowadzono tak-
liczki prawdopodobigstwo trudnego ocielenia ze dla bydla misnego. Mc Parland i in. (2008)
byto nizsze i wynosito 0,30% na 1% wzrostu okreslili wptyw inbredu na cechy produkcyjne,
inbredu. Wzrost inbredu o 1% u krow pierwia- budowe i cielncs¢ u irlandzkiego bydta msne-
stek powodowat wzrost frekwencji martwych go. Stwierdzili onize wraz ze wzrostem inbredu
urodzeé o 0,25% i 0,20%, odpowiednio dla cie- o 1% obnta st masa tuszy bydtej, przy czym
It ptci meskiej i zenskie. u rasy Charolaise spadek byt najmniejszy — 0,87

Croquet i in. (2006) badali wptyw inbre- kg, natomiast u Hereford najyliszy — s¢gajacy
du na cechy produkcyjne, punkt@adkomoérek prawie 2 kg. Zaobserwowali zerdznice we
somatycznych (SCS) oraz cechy pokroju u bydtawptywie inbredu na cechy budowy w zahesci
holsztyiskiego w Belgii. Stwierdzili oni,ze  pochodzenia rasy. Rasy angielskie, jak Hereford
wzrost poziomu inbredu najsilniej wptywatl na i Angus, byly odporniejsze na zinbredowanig ni
cechy produkcyjne, zmniejszaaj wydajna¢ rasy pochodzenia europejskiego: Charolaise,
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Limousine i simentalska. U tych ostatnich rasbleméw z wydaleniem kyska u klaczy tej rasy.
zwierzta zinbredowane byly mniejsze eigze Wplyw inbredu na wysok@ w kiebie,

i stabiej umésnione. Mc Parland i in. (2008) obwdd klatki piersiowej i obwod nagpa przed-
stwierdzili rownie istotny, niekorzystny wptyw niego u polskich klaczy arabskich badali Siersz-
inbredu, zarbwno matki jak i cigdia, nasmier-  chulski i in. (2005), stwierdzg nieznaczne

telnai¢ cielat w okresie okotoporodowym. zmniejszenie wspomnianych cech pokroju u kla-
czy o wysokim wskaniku zinbredowania.
Owce Gomez i in. (2009) te analizowali

Takze w tym gatunku zajmowanoegsi wplyw inbredu na wartei niektorych pomiarow
wplywem wzrostu inbredu na 28e cechy pro- zoometrycznych u koni andaluzyjskich, stwier-
dukcyjne mésnych ras owiec. Norberg i Sgren- dzapc pogorszenie parametréw pokroju u zwie-
sen (2007) badali wptyw zinbredowania na enas rzat o wysokim wskaniku i koniecznéé
ciala jagnat przy urodzeniu, przyrosty dzienne uwzgkdnienia poprawki na zinbredowanie
oraz liczebn& miotu u trzech hodowanych osobnika przy ocenie jego wasto hodowlanej.

w Danii migsnych ras owiec: Texel, Shropshire

I Oxford Down. Wspomniani autorzy stwierdzili Psy

u wszystkich badanych ras obamnie masy ciata Jedno opracowanie dotyczyto wplywu
jagnigt przy urodzeniu o 80 do ponad 100 g, inbredu na frekwenejwystpowania dysplazji
przyrostow dziennych o okoto 6 do ponad 7 gstawu biodrowego u pséw. Olafsdottir i Kri-
oraz nieznaczne zmniejszenie liczby jagni stjansson (2008) analizowali wptyw inbredu na
w miocie na kade 10% inbredu. czestas¢ wystpowania dysplazji stawu biodro-

Casellas i in. (2009) analizowali wplyw wego u owczarka islandzkiego, stwierdzajvy-
inbredu na masciata przy urodzeniu u jagi  soki stopié zinbredowania tej populacjrednio
wioskiej rasy Ripollesa, stwierdzgj obnienie  21%), przyczyniacy sk do istotnego wzrostu
masy ciala jagat o 13,64 g na 1% wzrostu inbre- liczby przypadkdéw tego schorzenia.
du, co powodowato wymierne straty w odchowie.

Badania wptywu inbredu na e cechy
zwigzane z reprodukgj i przezywalngicia  Ochrona zasobOw genetycznych zwiesz do-

u owiec rasy Dormer w stadzie Elsenburg w RPAmowych

prowadzili Van Wyk i in. (2009). Zanotowali oni

réwniez istotne obnienie masy ciata jaggti przy Mnogas¢ organizacji, koordynagych

urodzeniu — o 0,006 kg oraz masy ciata przy od-dziatania zwazane z ochran zasobéw gene-

sadzeniu — o 0,093 kg na 1% wzrostu inbreduycznych zwiergt domowych, spowodowata

i stwierdzili, ze konieczne jest planowanie koja- potrzely ujednolicenia kryteribw oceny zagro-

rzen w tym stadzie w taki sposéb, ktéry pozwolit- zenia dla danego gatunku czy rasy. Gandini i in.

by unikm¢ dalszego wzrostu jego zinbredowania. (2004) probowali okrdi¢ kryteria klasyfikacji
ras zwieragt hodowlanych w Europie pod

Konie wzgledem stopnia zag¢enia wygingciem, takie

U koni rowniez prowadzono badania nad jak np. liczba samcow i samic w populaciji, efek-
wptywem zinbredowania na niektére cechy, tywna liczebné¢ populaciji, czy odsp miedzy
szczegOlnie pokrojowe i zazane z rozrodem. pokoleniami, a takle przeanalizow& roznice
Glazewska (2004) zanotowatae wraz ze wzro- w sposobach oceny zagemia wediug wytycz-
stem inbredu rosta liczba klaczy arabskich wy-nych Unii Europejskiej, EAAP, FAO i RBI (Ra-
kazupcych jatowd¢, jak rowniez zwigkszata s re Breed International). Autorzy ci przeanalizo-
liczba poroddw kaczacych sk poronieniem lub  wali réwniez sytuacg demograficzg 110 ras
urodzeniem martweggrebiccia. bydta, hodowanych w Europie. Alderson (2009)

Sevinga i in. (2004) zajmowali¢sivply-  probowat natomiast ujednolicdefinicje i klasy-
wem inbredu na zatrzymaniezyska u klaczy fry-  fikacje stopni zagreenia wygineciem, ktére s
zyjskich, stwierdzaic, ze zinbredowanie ich popu- stosowane przez ibe organizacje, zajmige
lacji, wynosace obecniesrednio ponad 15%, si¢ ochrory zasobow genetycznych zwigtho-
przyczynia si do czstszego wyspowania pro- dowlanych. Stwierdzit onze wieksza¢ organi-
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zacji jako najwaniejsze kryterium klasyfikacji popularnych, jak np. konie arabskie czy konie
uzywa efektywmn liczebna¢ populacji i zapro- petnej krwi angielskiej, ktorych populacje, maj
ponowat dwa dodatkowe kryteria, tj. rozmiesz-zasgg swiatowy, s bardzo liczne, jak i ras
czenie geograficzne i stopieerozji genetycznej 0 mniejszym znaczeniu i zagu regionalnym,
danej rasy. Niemniej, autor ten byt zdanie, jak konie zimnokrwiste czy kuce iberyjskie.
w przypadku wielu ras ich rozdrobnienie zn@ W tym przypadku znow, niezaleie od liczeb-
warunki geograficzne magoowodowa kolejne  nosci badanej rasy koni, notowano niekorzystne
trudnaici klasyfikacyjne. skutki chowu wsobnego.

Z przeghdu pgmiennictwa ostatniego Znacznie mniejszym zainteresowaniem
dzieskciolecia wynika,ze coraz cgciej poja- badaczy cieszyly siinne gatunki zwierg do-
wiaja sie w pracach wskaniki zmienngci gene-  mowych, jak owce, trzoda chlewna, kroliki czy
tycznej populacji, szacowane w oparciu o infor-psy. Niemniej, réwnig u tych gatunkéw zano-
mackg rodowodowy, tj. wspotczynniki inbredu towano niekorzystne skutki hodowli prowadzo-
i spokrewnienia, efektywnliczebng¢ populacji  nej w duym pokrewigstwie, ktdra byla prze-
oraz efektywn liczbe zalazycieli i efektywry ~ waznie spowodowana niewigdk liczebndcig
liczbe przodkéw. Stosuje sije gtéwnie do mo- badanych ras.
nitorowania zmienrkei genetycznej populaciji Dla genetyki populacji, a w szczegolno-
bydia — ras o dtej liczebndci, jak np. holszty- sci wspomnianych wskaikéw zmienndci ge-
no-fryzy, w ktoérych nagpity niekorzystne netycznej, znaleziono ostatnio jeszcze jedno za-
zmiany, spowodowane zachwianiem proporcjistosowanie, a mianowicie ghione analizowa-
ptci w populacji aktywnej na skutek stosowanianiu zmienndci genetycznej matych populacji
wydajnych biotechnik rozrodu i w konsekwencji zwierzat hodowlanych, ktére miatyby podlega
drastycznej redukcji liczby buhajoéw. Podobne ochronie zasobéw genetycznych.
badania przeprowadzono dla niektérych ras by- Jak wynika z przedstawionego przegl
dta miesnego, u ktérych jednak nie zanotowanodu, tematyka ta nie traci na aktualcio Syste-
probleméw zwazanych ze wzrostem zinbredo- matycznie g publikowane prace, w ktorych ana-
wania, ze wzgidu na inm niz u bydta mleczne- lizuje sk réznorodnd¢ genetycza matych po-
go organizag hodowli. Ostatnio podobnymi pulacji zwierat domowych rénych gatunkéw
badaniami obejmuje sitez coraz wecej ras by- i ras, ktére ze wzgtlu na stalp wydajnaé i/lub
dfa o znaczeniu lokalnym, ktora ® wiele bar- mak popularné¢ znajdug sig juz na granicy
dziej naraone na niekorzystne skutki wysokiego zagraenia swojego istnienia. gSone obecnie
spokrewnienia i zinbredowania ze wadl na coraz czsciej postrzegane jako rezerwa gene-
mak liczebngc¢. tyczna danego kraju lub regionu, kigralezato-

Wymienione wczéniej wskaniki byty by zachowa dla przysztych pokole std moni-
réwniez uzywane do monitorowania zmiendtd  torowanie zmian w puli genetycznej tych popu-
genetycznej wielu ras koni, zaréwno tych bardzolacji i ras staje si bardzo wanym zadaniem.
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ANALYSIS OF POPULATION GENETIC STRUCTURE AS A TOOL TO PRESERVE GENETIC
RESOURCES - A REVIEW

Summary

In biology and in animal science estimating gengtidability has always been one of prime issues.
Therefore, in 1992 in Nairobi, the UN adopted thgréed Text of the Convention on Biological Diveyditati-
fied in Poland in 1995), and in 2002 the EU stattexl EFABIS project “to create an integrate infrasture of
databases to monitor farm animal biodiversity (FABEurope”.*

The standard approach to monitor genetic diveisitio estimate inbreeding and relationship coeffi-
cients to avoid inbreeding depression. Additionadiffective population size, effective number ofiiders and
ancestors are calculated. The topics dealt with fareexample, in cattle population; estimationimfreeding
and relationship coefficients, their trends, thedfect on stillbirth or longevity, effective numbef founders and
ancestors; in pigs: effective population size;heep: influence of mating system on inbreedingthedeffect of
the latter on body weight, longevity and reproduttiin horse family Equidag: inbreeding and relationship
coefficients, their effect on retained placentaoometric measurements; in dogs: inbreeding (&smfluence
on hip dysplasia) and effective population sizeanseof avoiding increased homozygosity or evemetitin of
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small breeds. Even in apparently large cattle mtpns the effective size is a problem becausastbided sex
ratio resulting from artificial insemination.

In response to increasing needs for the exchangdarmation on endangered populations, since 2004,
there have been attempts to unify the criteriackassifying endangerment level.

In short, estimating genetic variability is of pgnimportance in small populations or in those inclvh
sex ratio has changed, leading to a decline ircfte size.

*http://www.ist-world.org/ProjectDetails.aspx?Preijlel=6c86c087a02649d5981f6b02f73e2090

Fot.: D. Dobrowolska
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